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Zainteresowania badawcze w podpunktach
(min. 200 znakéw, max. 500 znakoéw)

e Badania Nutrigenomiczne Molekularne podstawy metabolizmu kwasow thuszczowych (gléwnie na
poziomie ekspresji mRNA i1 micro RNA) nalezacych do rodziny omega-6 i omega-3 - badania
nutrigenomiczne na modelu §wini i myszy. Analizy proteomiczne dotyczace metabolizm watroby.
Spektrometria mas (MS Maldi TOF/TOF i MS ESI).

e Badania modelowe dotyczace wpltywu substancji hepatoprotecyjnych na wystepowanie zaburzen
metabolicznych prowadzacych do rozwoju choréb cywilizacyjnych. Przy wykorzystaniu $wini jako
modelu zwierzgcego opisujacego deregulacje metabolizmu watroby.

e Analizy epigenetyczne — analizy proteomiczne. Regulacja mechanizméw epigenetycznych. Zmiany w
poziomie kondensacji chromatyny, acetylacja i metylacja histonow oraz metylacja DNA.

taczna liczba realizowanych grantéw w
karierze, obecnie realizowane projekty
badawcze (tytut i numer) i wybrane maks. 3
zakonczone projekty (tytut i numer) od
najnowszych tj. 2024, 2023, 2022...

— Kierownik 6 projektow/zadan

—  Wykonawca: 17 projektow

e NCN Opus 18 (2020-2024) Identyfikacja i1 funkcjonalna charakterystyka mutacji mtDNA w
nowotworach zlo§liwych gruczotu mlekowego u psé6w na podstawie badan genomicznych,
epigenomicznych i1 proteomicznych. koordynator badan realizowanych IGiBZ PAN, W ramach
konsorcjum z UP LUBLIN IGiBZ PAN - kierownik zadania IGiBZ PAN

e OPUS-22 LAP (2023-2025) Multilevel molecular analysis of the hepatoprotective effect of medicinal
herbs extracts in prevention of liver dysfunction caused by aflatoxin B1 in pig as an animal model (in-
vivo), and hepatocyte cell culture analysis in human and pig (in-vitro), W ramach konsorcjum, UMK
Torun, UP Lublin, ZUT Szczecin, UWM Olsztyn IGBZ PAN oraz FBN Dummerstorf Niemcy —
kierownik zadania w IGiBZ PAN

e Projekt Promotorski ,,Wpltyw diety o zrdéznicowanym poziomie wielonienasyconych kwasow
thuszczowych — omega6/3 na metabolizm watroby myszy” - analizy proteomiczne w ramach
KNOW, ZDROWE ZWIERZE — BEZPIECZNA ZYWNOSC”, termin realizacji 2017-2019, na kwote
150 000 ztotych, kierownik projektu

e PBZ/KBN/113/P06/2005/03 — ,Profil ekspresji genow z rodziny MyoD oraz genow receptorow
czynnikow wzrostowych GH i IGF1 w mig$niach szkieletowych w okresie osobniczego rozwoju §win
zréznicowanych miesnoscig tuszy” — termin realizacji 2005-2009,
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1. Liput KP, Lepczynski A, Ogluszka M, Nawrocka A, Potawska E, Grzesiak A, Slaska B, Pareek CS,
Czarnik U, Pierzchata M. Effects of Dietary n-3 and n-6 Polyunsaturated Fatty Acids in Inflammation
and Cancerogenesis. Int J] Mol Sci. 2021 Jun 28;22(13):6965. doi: 10.3390/ijms22136965. PMID:
34203461; PMCID: PMC8268933.

2. Te Pas MF, Kruijt L, Pierzchala M, Crump RE, Boeren S, Keuning E, Hoving-Bolink R, Hortés M,
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biological mechanisms. Genes Nutr. 2017 Jan 31;12:4. doi: 10.1186/s12263-017-0552-8. PMID:
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5. Pareek CS, Smoczynski R, Kadarmideen HN, Dziuba P, Btaszczyk P, Sikora M, Walendzik P,
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Discovery in Bovine Pituitary Gland Using RNA-Seq Technology. PLoS One. 2016 Sep
8;11(9):e0161370. doi: 10.1371/journal.pone.0161370. PMID: 27606429; PMCID: PMC5015895.
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Najwazniejsze osiggniecia naukowe w
punktach od najnowszych tj. 2023, 2022,
2021.... (min. 800 znakow, max 1000
znakow)

1. Pionierskie badania dotyczagce mapowania gendw wptywajacych na jakos¢ tuszy §win w ramach ,,Polskiego
Projektu Mapowania Genomu Swini” Polish Pig Genome Mapping Project 1999, oraz migdzynarodowego



https://orcid.org/0000-0001-7001-1336
https://www.scopus.com/authid/detail.uri?authorId=6603710874

projektu CT960902 “Identification and mapping of candidate genes for carcass and meat quality in pig” —
INCO-COPERNICUS - 2003,

2. Identyfikacja polimorfizmu genéw kandydujacych zwigzanych z uzytkowos$cia swin”. 2005,

3. Opracowanie profili transkryptomicznych dla gendéw zwigzanych z rozwojem tkanki migsniowej u roznych
ras swin 2009,

4. Identyfikacja biomarkeréw cech jako$ci migsa wieprzowego w oparciu o analiz¢ ekspresji gendw w ramach
europejskiego projektu ,,Q-PorkChains” 2011.

5.Badania nutrigenomiczne - opracowanie profili transkryptomicznych zwigzanych z suplementacja
bioaktywnymi komponentami paszy WNKT w ramach projektu ,,Biozywnos¢” 2014.

6. Badania modelowe dotyczace wplywu bioaktywnych komponentéw diety na wystepowanie zaburzen
metabolicznych w tym deregulacje metabolizmu watroby prowadzacych do rozwoju choréb cywilizacyjnych.

7. Analizy genomiczne i proteomiczne zwigzane z rozwojem i progresja nowotworéw watroby i gruczotu
mlekowego.

Liczba i spis obronionych doktorantéw od
najnowszych tj. 2024, 2023, 2022...

e dr Magdalena Smiech - praca doktorska pt.: Rola wybranych mutacji genu BRAF na rozwoj raka watroby
z wykorzystaniem mysiego modelu. obrona w IGBZ PAN —2022.

e dr Pawel Leszczynski — praca doktorska pt.: ,,Rola Prdm3 1 Prdm16 w procesie samoodnawiania si¢
komorek macierzystych 1 roznicowania neuronalnego. obrona w IGBZ PAN — 2022.

e dr. Agnieszka Szostak praca doktorska pt.: ,,Effect of a diet enriched with omega-6 and omega-3 fatty acids
on the pig liver transcriptome”. “Wplyw diety wzbogaconej w kwasy tluszczowe omega-6 i omega-3 na
transkryptom watroby §wini”. obrona IGBZ PAN - listopad 2020r.

e dr Kamila Stepanow - praca doktorska pt.: ,,Wptyw diety o zré6znicowanym poziomie wielonienasyconych
kwasow tluszczowych omega-6/omega-3 na profil proteomiczny i metabolizm watroby” Nadanie stopnia
doktora nauk rolniczych w dyscyplinie zootechnika, specjalno$¢ genetyka zwierzat nastapito 2020 r. na
drodze podjecia uchwaty Rady Naukowej Instytutu. Rozprawa doktorska wyr6zniona przez Rade Naukowa

Instytutu Genetyki i Biotechnologii Zwierzat promotorstwo otwartych przewodoéw doktorskich:




e dr Magdalena Ogtuszka praca doktorska pt.: “The effect of diet supplemented with omega-6 and omega-3
fatty acids on the gene expression profile in the pig skeletal muscle tissue” “Wptyw diety suplementowane;j
kwasami tluszczowymi omega-6 i omega-3 na profil ekspresji genéw w tkance migsniowej §wini” Nadanie
stopnia doktora nauk rolniczych w dyscyplinie zootechnika, specjalnos¢ genetyka zwierzat nastapito 2017

r. na drodze podjecia uchwaty Rady Naukowej Instytutu

Poda¢ w  podpunktach  dziatalnos¢
organizacyjng, upowszechnianie wiedzy i
innych (min. 300 znakdéw, maks. 1000
znakow)

Wyklady dla doktorantow IGBZ PAN
. ,,Lechniki genetyki molekularnej wykorzystywane w hodowli zwierzat”.. 2009, 2011
. Metody badania struktury i funkcji gendéw, 2014-2022.
. Epigenetyczna regulacja ekspresji genow:” -2014-2022
Wyklady na kursach i konferencjach
. Wykorzystanie markerow genomowych w diagnostyce”: ,,Kapital Ludzki Narodowa Strategia
Spdjnosci” Warszawa, 18.04.2010, 16.01.2011.
. Wplyw bioaktywnych sktadnikow diety na ekspresje genéw w aspekcie badan nutrigenomicznych i
nutrigenetycznych”. IV Polski Kongres Genetyki, Poznan, 10.09.2013 r.
. Wykorzystanie technik molekularnych w nowoczesnej hodowli §win VII Zjazd Podyplomowego
Szkolenia Specjalizacyjnego "Choroby trzody chlewnej" 3-4.03.2012 r. w Popielnie
. The genomics technologies on measuring genes expression”. College of Food Science & Nutritional
Engineering of China Agricultural University (CAU), Chiny, 21.10.2013
. Transcriptomics (NGS) and Proteomics (Mass Spectrometry) in functional genomics. INRA, UR1213
Herbivores, 63122 Saint-Gene" s-Champanelle, Francja, sierpien 2013
. Genomika w selekcji zwierzat hodowlanych”. VIII Szkota Zimowa Hodowcoéw Trzody Chlewnej,
Ustron, 18 Luty 2015
. “PUFA diet supplementation influence on hepatic and muscle transcriptomic profile on pig animal
model”, Harvard Medical School (HMS), Boston 06.06-2016.
Organizacja konferencji i warsztatow
. Centrum Doskonatosci ANIMBIOGEN in EU IGiHZ PAN Jastrzgbiec:
— Gene polymorphisms affecting health and production traits in farm animals”2-3.10.2003.
— Functional genomics and its application in meat and milk quality"22-23.10.2009.
— Methods of gene expression measurement in animal breeding and quality of animal products™18-
22.10.2010.
. ,1 Havemeyer International Horse Genetic Diversity Workshop”, Wierzba, 15-18.08. 2005.




