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Zainteresowania badawcze w podpunktach
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Wykorzystanie Crispr-Cas9 do edycji genomu w celu funkcjonalnej walidacji mutacji hot spot
w genach wywotujgcych nowotwory
Badanie potencjalnego zwigzku pomiedzy NFE2L1 a wystgpieniem choroby Parkinsona.

taczna liczba realizowanych grantéw w
karierze, obecnie realizowane projekty
badawcze (tytut i numer) i wybrane maks. 3
zakonczone projekty (tytut i numer) od
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Obecnie

NCN2020/39/0/NZ5/02467 Analysis of the molecular mechanism of phosphorylated a-synuclein and
ubiquitinated protein accumulation caused by dopaminergic neuron-specific NFE2L1 gene knockout
(Do 30 wrzesnia 2026).

Skonczone

Grant agreement No 815668. BovReg - Identification of functionally active genomic regions relevant
to phenotypic diversity and plasticity in cattle (Work package 6 leader)

NCN 2017/25/B/NZ5/02762 - Study of transcriptional networks disruption on the development of
liver cancer: functional analysis of the HNF4A gene mutation using CRISPR/Cas9 system

NCN 2017/01/X/NZ9/01263 Potencjalna rola systemu ubikwityno-proteasomowego w ciatku zottym
bydfa
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58 publikacji (Scopus)

ORCID: 0000-0001-7270-390X, https://orcid.org/0000-0001-7270-390X

SCOPUS 35785003500, https://www.scopus.com/authid/detail.uri?authorld=35785003500
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https://orcid.org/0000-0001-7270-390X
https://www.scopus.com/authid/detail.uri?authorId=35785003500

BRAF V600E Changes Phenotypic Behavior of THLE-2 Liver Cells through Alteration of Gene
Expression. Int J Mol Sci. 2022 23(3) 1548:

3. Taniguchi H, Fujimoto A, Kono H, Furuta M, Fujita M, Nakagawa H. Loss-of-function mutations in
Zn-finger DNA-binding domain of HNF4A cause aberrant transcriptional regulation in liver cancer.
Oncotarget. 2018 9(40):26144-26156.
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Poda¢ tgczng liczbe patentédw na dzien
wypetniania formularza i poda¢ wybrane
patenty (max 2) oraz hiperlink do
personalnych osiggnie¢ patentowych (UP
RP) na dzien wypetniania formularza

1. METHOD AND DEVICE FOR ARRANGING CELLS USING LASER
https://patentscope.wipo.int/search/en/detail.jsf?docld=W02016039397& cid=P21-LT5ZS1-
21385-1

2.A method to prevent epithelial to mesenchymal transition and cancer metastasis
https://jglobal.jst.go.jp/detail?JGLOBAL 1D=201603006129951965

Najwazniejsze osiggniecia naukowe w
punktach od najnowszych tj. 2023, 2022,
2021.... (min. 800 znakow, max 1000
znakow)

Wykazaliémy, ze mutacje w genach HNF1lA (Genes 2022, Cancers 2021) i NRF2 (IJMS 2021)
przyczyniajg sie do progresji raka watrobowokomorkowego (HCC), co podkresla i potencjalne
znaczenie jako potencjalne cele terapeutyczne i diagnosttyczne. Ponadto mutacje BRAF, zwtaszcza
V600E, aktywujg szlaki onkogenne w komodrkach watroby, co podkresla ztozonos¢ rozwoju raka
watroby (2022 1JMS).

W chorobach neurodegeneracyjnych NFE2L1 reguluje obrét biatek poprzez uktad ubikwityna-
proteasom. Aktywacja NFE2L1, jako potencjalne podejscie terapeutyczne w leczeniu chordb
Alzheimera i Parkinsona, jest badana w mniejszym stopniu w poréwnaniu z jej homologiem NFE2L2.
Zaproponowalismy, ze zrozumienie tych czynnikéw transkrypcyjnych zapewnia wglad w rozwdj
uktadu nerwowego, choroby neurodegeneracyjne i potencjalne strategie terapeutyczne (BBRC 2017,
Redox Biology 2023).

Wykazaliémy, ze czynnik transkrypcyjny PRDM3 odgrywa znaczacg role w neurogenezie. Jego
ekspresja wzrasta podczas neurogenezy, a jego nokaut przyspiesza rdznicowanie neurondw,
jednoczesnie promujgc wzrost komérek nieneuronalnych. GATA6, kolejny czynnik transkrypcyjny,
synergistycznie reguluje ekspresje PRDM3, przy czym receptory kwasu retinowego dodatkowo
wzmachniajg ten efekt (2020 1JMS).
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